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บทคัดยอ 

  การประเมินลําดับนิวคลีโอไทดของดีเอ็นเอสําหรับใชเปนดีเอ็นเอมาตรฐานเพ่ือใหไดดีเอ็นเอ

บารโคดท่ีมีคุณลักษณะเหมาะสม โดยการเพ่ิมปริมาณดีเอ็นเอดวยเทคนิค PCR ดวยไพรเมอรสากลจากดีเอ็น

เอบริเวณนิวเคลียรไรโบโซมอลและคลอโรพลาสต 10 ยีน แลวตรวจสอบคุณภาพของลําดับนิวคลีโอไทดดวยวิธี 

BlastN และทดสอบประสิทธิภาพของการจําแนกชนิดและพันธุมันสําปะหลังดวยสรางแผนภูมิความสัมพันธ

ทางพันธุกรรมดวยวิธี Neighbor-joining พบวา ไพรเมอรสากลของยีน rbcL, trnH-psbA, matK และ ITS2 

สามารถเพ่ิมปริมาณชิ้นดีเอ็นเอเปาหมายอยางจําเพาะมีผลสําเร็จสูง 100 94 และ 91 เปอรเซ็นต ตามลําดับ มี

ขนาดของชิ้นดีเอ็นเอ 615, 426, 794 และ 317 คูเบส แสดงใหเห็นวาบริเวณของดีเอ็นเอดังหลาวนี้ทําไดงายมี

เปอรเซ็นตความสําเร็จสูง แตละลําดับนิวคลีโอไทดมีความเหมือนกันกับมันสําปะหลัง (Manihot esculenta 

Crantz) บนฐานขอมูลสากล NCBI ท่ีระดับความเหมือนสูง 99.05-100% เม่ือพิจารณาความผันแปรทาง

พันธุกรรมของลําดับนิวคลีโอไทดของท้ัง 4 ยีน พบวา มี matK และ ITS2 ท่ีมีความผันแปรทางพันธุกรรม แต

ลําดับนิวคลีโอไทดของยีน matK มีเพียง ระยอง 86-13 เทานั้นท่ีแตกตางจากพันธุอ่ืน ๆ ในขณะท่ีลําดับนิวคลี

โอไทดของยีน ITS2 มีความผันแปรทางพันธุกรรมมากกวา และสามารถใชเปนขอมูลนํามาสรางแผนภูมิ

ความสัมพันธทางพันธุกรรมโดยสามารถมันสําปะหลังออกเปน 5 กลุม และสามารถจําแนกชนิดมันสําปะหลัง

ออกจากพืชนอกกลุมทดลอง คือ สกุลยางพาราไดอยางชัดเจน ดังนั้น ลําดับนิวคลีโอไทดของดีเอ็นเอมาตรฐาน 

ITS2 สามารถใชเปนดีเอ็นเอบารโคดเพ่ือเปนเครื่องมือจําแนกระดับพันธุของมันสําปะหลังได ดังนั้นลําดับนิ

วคลีโอไทดของยีน ITS2 จึงเหมาะสําหรับการนํามาใชเปนดีเอ็นเอบารโคดไดอยางหนึ่ง เม่ือทําการทดสอบ

ประสิทธิภาพของดีเอ็นเอบารโคดพบวา ลําดับนิวคลีโอไทดของดีเอ็นเอบารโคดของตัวอยางท่ีเก็บมา 

(unknown) ท่ีขอมูลกันกับขอมูลมาตรฐานอางอิงบนฐานขอมูล NCBI 100 เปอรเซ็น และขอมูลลักษณะ

ประจําพันธุท่ีปรากฎ ดังนั้น ลําดับนิวคลีโอไทดของบริเวณยีน ITS2 จึงมีประสิทธิภาพสามารถใชเปนขอมูลดี

เอ็นเอบารโคดของมันสําหะหลังได 

คําสําคัญ: ดีเอ็นเอบารโคด ดีเอ็นเอมาตรฐาน ความสัมพันธทางพันธุกรรม  

 

 

 

 


